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La toxoplasmose est une parasitose zoonotique cosmopolite touchant environ 1/3 de la AR CAACAACAACANCARCANCARGANGAR AMCACIGAAGHACAACH
population mondiale’, elle peut étre sévére chez le foetus ou le patient immunodéprimé. Le ACEATTSNEACNSCHT RTTOSSCTCTACEAR
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Schématisation d’'un microsatellite

des cas de toxoplasmose. Les souches de Toxoplasma gondii retrouvées chez des patients et
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\bacté riennes5_ / gondii de type Il. Exemple de souches clonales en technique microsatellites.

L’objectif de cette étude est d’évaluer rétrospectivement I’apport de I’analyse du génome complet dans
la confirmation de deux épidémies de Toxoplasma gondii a une échelle nationale.

/Méthodes \\
Chercher parmi les souches de T. gondii génotypées en 15MS des clones J 8 jours
© = R Croissance dans
3 'g Souches humains de T. gondii dans les ,f‘( Lm&\ IMDM, SVF, cellules
& 8| données du CNR (2006-2022) = 2419 \ klm 4 VERO, 37°C, 5% CO,
g l et semaines - mois |
Génotypage avec 15/15 MS = 1228 ‘—V‘Génotypage incomplet (< 15/15 MS) = 1191 ‘ l
e ST o /
Souches clonales de T. gondii T s >
= 250 (comprenant 88 clones) —»‘ Souches non clonales de T. gondii = 978 ‘ . §
Souches clonales observées dans Souches clonales trop peu nombreuses ou CALI™
u = trop éloignées entre elles dans le temps = 227 o
un court laps de temps et en ,~ = Comité d'éthique n° APAFIS #14582-2018041010294175 v2
ffi t=23(2cl * lllumina = WGS en NGS shirt read, pear indead 150 bases, profondeur 20 M read
fiombre:sufisan diiZclones) Clone A 2 12 souches ’ \ ** CALI = analyse bio informatique® sur le serveur informatique de Calcul en Limousin /
\_ . Clone B = 11 souches Yy
4 A N\
Analyse des échantillons \ {1
sk | S~
% k () 5y
& TN / ‘Tw\f\,ﬂ N { Clone B
Clone A -9 $ ~ . s ) 11 -
12 souches I = A oo souches
. .\ ; 1 _ " Infections = Dec 2009 - Juin 2010
Infections = Dec 2009 - Fev 2010 S QU “”‘@ Inconnu .
$ . 11 toxoplasmoses congénitales
11 toxoplasmoses congénitales N 2
+ 1 toxoplasmose de 'immunodéprimé 37 f AN Nf {
o /
i ) 4 /V‘“t—»,///ﬁ
2
Clone A"~ ‘ x\,l Clone B % (
&
\_ ’ Localisations respectivement des Clones A et Clones B
e N

Résultats attendus et Perspectives

- Toute premiére description d’'une répartition clonale de T. gondii a I'’échelle d’'un pays.

- Une co-infection groupée dans un temps court refléterait probablement une infection via une source
unique =» Une distribution nationale alimentaire ?

- Nous savons que I'humain peut se contaminer par le biais d’aliments contaminés ou souillés par T. gondii”
(viande insuffisamment cuite, [égumes ou fruits consommés crus, huitres crus), peut-étre que la source
unique correspond a un de ces aliment ?
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